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Expte. N° 10.360/2026- Curso de Posgrado: "FILOGENOMICA CON DATOS
PUBLICOS"- Autorizar dictado de curso

De: NAT - ESCUELA DE POSTGRADO

Salta,
10/08/2026

“A 50 afios del golpe de Estado de 1976: Memoria, Verdad y Justicia”

VISTO:

] Las presentes actuaciones relacionadas con el dictado del Curso de Posgrado, titulado “FILOGENOMICA CON DATOS
PUBLICOS”, en el marco de los cursos programados para el Doctorado en Ciencias Bioldgicas; y

CONSIDERANDO:

Que, el dictado de este Curso estara a cargo del siguiente cuerpo docente: Dr. Marcos MIRANDE (UEL — CONICET- FML)
y Dr. Felipe ALONSO (FCN-IBIGEO- UNSa- CONICET);

Que el presente Curso es de Posgrado, tiene una carga horaria de 30 (treinta) horas tedrico-practicas;

Que tiene por objetivo principal transmitir experiencia sobre el aprovechamiento en filogenia de esta gran cantidad de datos
publicos, manteniendo criterios claros y extrayendo genes explicitos, que sean comparables con informacién molecular previa;

Que la fecha de dictado esta prevista para los dias 31 de agosto, 1y 7 de septiembre de 2026;

Que la metodologia de dictado consiste en clases tedricas con pausas para hacer pequefios ejercicios con computadora que
sirvan para fijar conceptos y tomar dimension de los problemas potenciales. Por cuestione de tiempo, no vamos a tener mucha
practica durante los dias en que el curso sera presencial. La mayor parte practica sera durante el tltimo dia, con la elaboracién y
andlisis, de matrices filogenéticas simples, en grupos taxonémicos de interés de cada estudiante, modalidad presencial y virtual.

Los participantes deberan cumplir con el 100% de asistencia. Se otorgara certificado de Aprobacién, previa evaluacién de un trabajo
final;
Que este curso esta dirigido a Licenciados en Biologia y carreras afines. El cupo minimo es de 19 (diecinueve)
participantes;
Que se fija el siguiente arance!:

 Estudiantes de la Escuela de Posgrado de la FCN y Docentes de la FCN- UNSa: $60.000 (pesos sesenta mil)
¢ Graduados Inscriptos a la XV RACB: $50.000 (pesos cincuenta mil)
« Personal de organismos publicos y otros graduados: $ 80.000 (pesos ochenta mil);
Que a fs. 40 a 43 de estas actuaciones obra Dictamen de la Comision Académica del Doctorado en Ciencias Bioldgicas
que reccmienda autorizar el dictado del presente Curso de Posgrado;
Que a fs. 44 obra Dictamen de la Comision de Docencia y Disciplina, en igual sentido;

Que a fs. 45 obra Despacho N° 386/26 de Consejo y Comisiones, que informa que el Consejo Directivo de esta Facultad en
su Reunion Ordinaria N° 11-26 del 4 de agosto de 2026, APROBO el Despacho de la Comisién de Docencia y Disciplina;

POR ELLO y en uso de las atribuciones que le son propias,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD DE CIENCIAS NATURALES
(En su Reunion Ordinaria N° 11-26 del 4 de agosto de 2026)
RESUELVE:

ARTICULO 1°.- AUTORIZAR el dictado del Curso de Posgrado N° 8 -26 titulado: “FILOGENOMICA CON DATOS PUBLICOS”, a
cargo del siguiente cuerpo docente: Dr. Marcos MIRANDE (UEL — CONICET- FML) y Dr. Felipe ALONSO (FCN-IBIGEO- UNSa-
CONICET), en el marco de los cursos programados para el Doctorado en Ciencias Biolégicas.

ARTICULO 2°.- APROBAR los objetivos, modalidad, programa, bibliografia y demas aspectos particulares de este Curso de
Posgrado, que obran en fs. 1 a 5 y que como Anexo | forman parte de la presente.

ARTICULO 3°.- INDICAR que este curso tiene una carga horaria de 30 (treinta) horas tedrico-practicas.
La fecha de dictado se fija para los dias 31 de agosto, 1y 7 de septiembre de 2026;
Se requerira el 100 % de asistencia a clases y evaluacion de un trabajo final.

Esta dirigido a Licenciados en Biologia y carreras afines.
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ARTICULO 4°.- FIJAR el siguiente arancel:

» Estudiantes de la Escuela de Posgrado de la FCN y Docentes de la FCN- UNSa: $60.000 (pesos sesenta mil)
o Graduados Inscriptos a la XVI RACB: $50.000 (pesos cincuenta mil)
e Personal de organismos publicos y otros graduados: $ 80.000 (pesos ochenta mil)

Cupo: 19 (diecinueve) participantes como minimo.
El pago del arancel debe realizarse en la Direccion General Administrativa Ecandmica de la Facultad de Ciencias Naturales,
Universidad Nacional de Salta.

ARTICULO 5°.- DESIGNAR como Coordinador Académico de este Curso al Dr. Marcos MIRANDE, por las razones mencionadas en
el exordio. — .

ARTICULO 6°.- ESTABLECER la distribucién de los fondos generados por aranceles de este Curso de Posgrado, de acuerdo a lo
dispuesto en la R-CDNAT-2015-539, de la siguiente manera:

- 5% a la Cuenta “Ingresos No Tributarios” de la Facultad de Ciencias Naturales.

- 95% para el desarrollo del presente Curso de Posgrado: Se deberan atender los siguientes rubros:

1.- 70%: Gastos en concepto de Pasajes, Viaticos, Traslados en taxi o similares, honorarios, gastos de cafeteria, gastos de libreria.
2.- 20% para la Escuela de Posgrado para atender contratos del personal de apoyo universitario.

3.- 5% para la carrera que organiza la actividad.

ARTICULO 7°.- HAGASE SABER a los mencionados en la presente, remitanse copias a la Escuela de Posgrado, Direccion
Administrativa Econdmica, Tesoreria General de la Universidad.

ARTICULO 8°.- PUBLIQUESE en el Boletin Oficial de la Universidad Nacional de Salta.

Dr. VICTOR DAVID JUAREZ
SECRETARIO ACADEMICO

Facultad de Ciencias Naturales
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ANEXO
OBJETIVO GENERAL

El objetivo principal del curso es transmitir experiencia sobre el aprovechamiento en filogenia de esta gran cantidad de datos
publicos, manteniendo criterios claros y extrayendo genes explicitos, que sean comparables con informacién molecular previa.

FUNDAMENTACION

Hay un numero creciente de datos genomicos alojados en bases de datos publicas (NCBI, sobre todo), que fueron generados con
distintos fines y que en general son aprovechables para analisis filogenéticos a diferentes niveles. Sin embargo, en estos proyectos
gendmicos los datos estan en general dispuestos en fragmentos cortos y nunca estan anotados, por lo que su correspondencia entre
diferentes proyectos no puede establecerse de manera automatica (por ejemplo, buscando genes del mismo nombre). Entonces
resulta necesario un método para reconocer fragmentos que sean comparables entre terminales, para poder extraerlos desde esos
proyectos y luego alinearlos en matrices filogenéticas. Esto tiene diferentes dificultades cuando se trata de genes mitocondriales (que
no presentan paralogos) o nucleares (que pueden tenerlos). Aunque existen algunos scripts y programas para hacer esta extraccion
de los datos de interés de los proyectos genémicos, el procedimiento en general requiere descargar los proyectos genémicos
completos, que pueden tener decenas de Gigabytes.

MODALIDAD: presencial y virtual
METODOLOGIA DE ENSENANZA

El curso va a tener clases tedricas con pausas para hacer pequefos ejercicios con computadora que sirvan para fijar conceptos y
tomar dimension de los problemas potenciales. Por cuestione de tiempo, no vamos a tener mucha practica durante los dias en que el
curso sera presencial. La mayor parte practica serd durante el Gltimo dia, con la elaboracion y andlisis, de matrices filogenéticas
simples, en grupos taxonémicos de interés de cada estudiante

INSTANCIAS DE EVALUACION

El curso tiene un alto porcentaje de préctica, sobre todo en el Ultimo dia. La evaluacion sera permanente, pero al final del curso, se
tendra un panorama completo del logro de los objetivos propuestos.

REQUISITOS DE APROBACION DEL CURSO

l.a aprobacion del curso de postgrado requerird 100 % de asistencia al mismo. Al finalizar las actividades presenciales los
estudiantes contaran con 7 dias para la realizacién de un trabajo final que defenderan de manera virtual.

CRONOGRAMA DE DICTADO:

Al cronograma se le suman 14 Hs extras que los estudiantes deberan utilizar para la preparacién y presentacion del trabajo

final.
Lunes 31/8 Martes 1/9 Miércoles Jueves Viernes Sabado
9a18 9a18
Lunes 7/9 Martes Miércoles Jueves Viernes Sabado
9a13

CUPO
19 participantes

CONTENIDO

Reconstruccién filogenética. Base tedrica. Criterios. Premisas. Tipos de datos. Documentacion y acumulacion de datos. Morfologia,
moléculas y "evidencia total". Gendémica y elementos ultraconservados. Datos genomicos publicos. Herramientas online. Criterios

para andlisis genémicos. Exploracién gendmica. Extraccién de datos genéticos explicitos. Analisis filogenético.
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