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EXPEDIENTE N°©11.442/2013

R-CDNAT-2014 N° 276

VISTO:

Las presentes actuaciones relacionadas con el dictado del Curso de Posgrado, titulado:
“VARIABILIDAD GENETICA MOLECULAR: BASES MOLECULARES, METODOS DE ANALISIS
Y ALCANCES DE LA APLICACION DE MARCADORES MOLECULARES” de la Carrera de
Daoctorado en Ciencias Bioldgicas; y

CONSIDERANDO:

Que el dictado de este Curso estara a cargo de la Dra. Maria Victoria GARCIA, Profesora
adjunta de la catedra Genética de Poblaciones y Cuantitativa e Investigadora del Instituto de
Biologia Subtropical, Departamento de Genética, Facultad de Ciencias Exactas, Quimicas y
Naturales, Universidad Nacional de Misiones — CONICET, con Ia coiaboracion de la Lic. Daiana
Jimena SANABRIA,;

Que se lievara a cabo durante los dias 19 al 22 de Agosto de 2014;

Que el presente Curso es de Posgrado, tiene una carga horaria de 40 horas, (30 hs.
tedricas - 10 hs. practicas);

Que los objetivos generales del curso son:

- Analizar el uso de los marcadores moleculares en diferentes - estudios biologicos
atendiendo a la base molecular de los mismos.

- Comprender las diferentes metodologias de analisis estadisticos de los datos molecuiares
y definir el alcance de la interpretacion de los resultados;

Que la Evaluacion consta de un examen final, se requerira asistencia minima al 80% de
las clases;

Que esta dirigido a Bidlogos, Licenciados en Genética, Licenciados en Biodiversidad y
carreras afines;

Que se fijan los siguientes aranceles:

- $800 (pesos ochocientos): Alumnos de la Escuela de Posgrado y Docentes de la
Facultad de Ciencias Naturales de la UNSa. '

- $1.000 (pesos un mil): Alumnos de posgrado externos.
CUPO: 15 (quince) participantes como minimo y 25 (veinticinco) como méximo;

Que a fs. 22 vta. y 23 obra Dictamen de la Comision Académica del Doctorado en
Ciencias Biolégicas, que aconseja aprobar el dictado de este Curso y demas aspectos
particulares del mismo; '

Que a fs. 24 obra Dictamen de la Comisién de Docencia y Disciplina en igual sentido;

Que a fs. 25 rola Despacho N° 642/14 de Consejo y Comisiones que informa que el
Consejo Directivo de esta Facultad en su Reunién Ordinaria N° 09-14 del diez de junio de 2014,
APROBO el Despacho de la Comisién de Docencia y Disciplina; y solicita la emision de la
presente;

POR ELLO y en uso de las atribuciones que le son propias,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD DE CIENCIAS NATURALES
(En su Reunién Ordinaria N° 09-14 del 10 de junio de 2014)
RESUELVE:
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ARTICULO 1°- AUTORIZAR el Dictado del Curso de Posgrado N° 04/14, titulado:
“YARIABILIDAD GENETICA MOLECULAR: BASES MOLECULARES, METODOS DE
ANALISIS Y ALCANCES DE LA APLICACION DE MARCADORES MOLECULARES’, para la
Carrera de Posgrado Doctorado en Ciencias Biolégicas, a cargo de la Dra. Maria Victoria
GARCIA (Directora del Curso), con la colaboracién de la Lic. Daiana Jimena SANABRIA.
ARTICULO 2°.- APROBAR objetivos, programa, bibliografia, carga horaria, evaluacion y
aranceles, que obran en fs. 15/17 de estas actuaciones y que como Anexo | forman parte de la
presente.

ARTICULO 3°.- INDICAR que este curso tiene una carga horaria total de 40 horas, 30 hs.
tedricas y 10 hs. practicas. Con evaluacion final. Porcentaje de asistencia minimo requerido 80%.
Se llevara a cabo entre los dias 19 al 22 de agosto de 2014.

Esta dirigido a Biélogos, Licenciados en Genética, Licenciados en Biodiversidad y carreras
afines.

ARTICULO 4°.- FIJAR los aranceles de inscripcion a este Curso como se indica a continuacion:

- $800 (pesos ochocientos): Alumnos de la Escuela de Posgrado y Docentes de la Facultad
de Ciencias Naturales de la UNSa.

- $1.000 (pesos un mil): Alumnos de posgrado externos.
El arancel debera ser abonado por cada uno de los interesados en la Direccion Administrativa
Econémica de la Facultad de Ciencias Naturales de la Universidad Nacional de Salta.
Las inscripciones se registraran en la Escuela de Posgrado de la Facultad de Ciencias Naturales
de ia UNSa,
ARTICULO 5°.- FIJAR como cupo minimo 15 (quince) participantes y maximo 25 (veinticinco).
ARTICULO 6°.- PRESTAR CONFORMIDAD para que la Dra. Olga G. MARTINEZ (FCN-UNSa)
actue como Coordinadora Académica de este Curso de Posgrado, por las razones mencionadas
en el exordio.
ARTICULO 7°.- ESTABLECER que en caso de registrarse un excedente financiero operativo
(por sobre el presupuesto estimado de fs. 15), el 5% de este excedente se imputara a la cuenta
Ingresos No Tributarios — Derechos de la Facultad de Ciencias Naturales, mientras que el 95%
restante quedara a disposicién de la Facultad de Ciencias Naturales, hasta que la Comision de
Hacienda y Presupuesto decida al respecto. La retencion debera realizarse de acuerdo al Art. 2
de la Resolucion CS 122/03.
ARTICULO 8°.- HAGASE SABER a quien corresponda, remitanse copias a la Escuela de
Posgrado, Direccién Administrativa Economica, Tesoreria General de la Universidad y siga a la
Escuela de Posgrado para que a través de la Directora del Curso y Coordinadora Académica,
una vez concluido el dictado del mismo, informen la némina de participantes y los resultados
obtenidos.
ARTICULO 9°.- PUBLIQUESE en la pagina de Internet de la Universidad Nacional de Salta.
cng/MER

LA ERCEDES ALEMAN
SECEETARIAACADEMICA
Facullad de Ciencias Naturales
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CURSO DE POSGRADO

VARIABILIDAD GENETICA MOLECULAR: BASES MOLECULARES, METODOS DE
ANALISIS Y ALCANCES DE LA APLICACION DE MARCADORES MOLECULARES

Directora: Dra. Maria Victoria GARCIA. Instituto de Biologia Subtropical, Departamento de
Genética, Facultad de Ciencias Exactas, Quimicas y Naturales, Universidad Nacional de
Misiones.

Colaboradora: Lic Daiana Jimena SANABRIA.
Coordinadora Académica: Dra. Olga G. MARTINEZ.

Objetivos generales:

- Analizar el uso de los marcadores moleculares en diferentes estudios biolégicos atendiendo a la
base molecular de los mismos.

- Comprender las diferentes metodologias de analisis estadisticos de los datos moleculares y
definir el alcance de la interpretacion de los resultados.

Objetivos especificos:

- Analizar las caracteristicas de las técnicas moleculares empleadas para genotipificar a los
individuos mediante los diferentes marcadores moleculares. A

- Identificar la base molecular del polimorfismo detectado por los distintos tipos de marcadores
moleculares.

- Conocer las diferentes metodologias de analisis estadistico de los datos moleculares: Técnicas
de agrupamiento y ordenamiento. indices de diversidad y diferenciacién genética. Métodos
bayesianos de agrupamiento.

- Analizar los alcances de la aplicacion de los diferentes indices.

- Presentar y discutir diferentes ejemplos de aplicacion para la resolucién de problemas en el
area de la Genética de Poblaciones, Evolucién molecular y Genética ecoldgica.

Carga horaria: 40 (cuarenta) horas.

Distribucién horaria: 30 (treinta) horas teéricas y 10 (diez) horas préacticas.

Lugar de dictado: Sala de Informatica de la Facuitad de Ciencias Naturales — UNSa.

Fecha: 19 al 22 de Agosto de 2014.

Evaluacién: Los alumnos deberan asistir al 80% de las clases y realizar una evaluacion al
finalizar el curso.

Conocimientos previos necesarios: Quimica Bioldgica, Genética General, Estadistica y
manejo de programas de computacién con base en Windows.

Dirigido a: Bidlogos, Licenciados en Genética, Licenciados en Biodiversidad y carreras afines.

CUPO: 15 (quince) participantes como minimo y 25 (veinticinco) como maximo.
Aranceles:

- $800 (pesos ochocientos): Alumnos de la Escuela de Posgrado y Docentes de la Facultad
de Ciencias Naturales de la UNSa.

- $1.000 (pesos un mil): Alumnos de posgrado externos.
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Programa Analitico

Tema 1: Estructura de la molécula de ADN: la doble hélice de Watson y Crick. Replicacion,
Transcripcion y Traduccion. Codigo genético. Conceptos generales de Genética Clasica. Leyes
de Mendel. Ligamiento y recombinacion. Procesos microevolutivos. Bases de la Teoria neutral.

Tema 2: Reaccién en cadena de la polimerasa. Marcadores de origen biparental y marcadores de
origen uniparental. Marcadores dominantes y marcadores codominantes. Origen del
polimorfismo. Deteccion de regiones repetitivas. Construccion de librerias enriquecidas.
Obtencién y alineamiento de secuencias de ADN. Ventajas y desventajas del empleo de los
diferentes marcadores.

Tema 3: Métodos de analisis para datos binarios. indices de similitud. Métodos graficos de
representacién de los resultados. Agrupamiento y ordenamiento. indices de diversidad genética.
Estructuracion genética poblacional: indices de diferenciacién genética. Analisis de la varianza
molecular (AMOVA). Determinacion de la estructura genética poblacional mediante métodos de
inferencia bayesiana.

Tema 4: Tasa de reemplazo de los aminodcidos. Tasa de sustitucién de nucleotidos.
Polimorfismo de ADN: Sitios segregantes y Diversidad de nucledtidos. Pruebas de neutralidad:
Prueba Hudson — Kreitman — Aguadé (HKA). Prueba McDonald — Kreitman (MK). Prueba de
Tajima (D). Test de outliers. Distribuciones desapareadas. Evolucion molecular de foci ligados.
Arboles de genes: Arboles de alelos o de haplotipos.

Tema 5: Uso de diferentes programas de computacion de libre acceso para el anédlisis de datos
moleculares. Interpretacion de los resultados de los diferentes andlisis estadisticos realizados.
Implementacion de los siguientes programas computacionales: Arlequin 3.5.1.3., FSTAT,
Genalex 6.5, GenePop 4.2, BAPS, enire otros.
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